Theme 3 Une histoire du vivant

Chapitre Il

L’évolution humaine

I- L’Homme, un primate parmi les primates

lI- L’histoire de la lignée humaine

Probleme : Que peut nous apprendre I’étude des fossiles sur notre histoire évolutive ?
TEST3CIIN

L’histoire de la lignée humaine

La lignée humaine comprend toutes les espéces descendantes du dernier ancétre commun de I'Homme et de son plus proche
parent actuel, le Chimpanzé. Cet ancétre, qui n'est ni un Homme, ni un Chimpanzé, serait agé d'environ 7 millions d'années.
Découverte en 1974, dans la région du rift est-africain, Lucy est une Austrolopithecus afarensis datée de 3,2 millions d'années.
Son squelette est le premier a étre trouvé presque complet. Il montre une bipédie certaine, critére d'appartenance a la lignée
humaine, mais aussi une méachoire en U développée vers I'avant, proche de celle du Chimpanzé.

Doc 1: Lucy,une découverte historigue pour lalignée humaine
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Parmi les six espéces proposées ‘ o
ci-contre, seul le Chimpanzé n'ap- :
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Doc 2 : Construire un arbre phylogénétique de la lignée humaine
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Régulierement, de nouveaux fossiles de Primates bipédes sont
mis a jour. C'est le cas, par exemple, des fossiles d'Australo-
pithecus sediba (8) et d’'Homo naledi (1), découverts en 2008
et 2013 en Afrique du sud par Lee Berger.
Ces découvertes et leurs interprétations ameénent les paléon-
tologues a modifier régulierement l'arbre phylogénétique de Eaain)
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caractéres typiques du groupe des Homo
caractéres typiques du groupe des Australopithecus

E) Australopithecus sediba (19 Ma) montre certains caractéres
primitifs, mais aussi d’autres plus évolués que chez Lucy.

Une description d’"Homo naledi (236 000 a 335 000 ans)

« Le volume de son cerveau était compris entre 450 et 550 cm?, ce qui le
rend comparable  celui de Lucy (...) Pour autant, la forme générale du crane
évoque plutot le craine d’Homo erectus, assez proche de celui de I'humain
moderne. Les dents ressemblent en revanche a celles d’Homo habilis, (...) car
leurs tailles augmentent depuis I"avant de la machoire vers ["arriere.

Elles sont toutefois petites dans I'ensemble et les molaires évoquent plutét
des formes humaines postérieures 3 Homo babilis. (...) Le bras combine une
épaule et des doigts adaptés pour grimper aux arbres avec un poignet et une
paume adaptés a la manipulation d'outils, activité que I'on associe habituel-
lement aux Hominines® non arboricoles a gros cerveaux mventifs. Quant
aux jambes, elles combinent une articulation de la hanche semblable a celle
de Lucy et a un pied qu'il est pratiquement impossible de distinguer de celui
de 'Homme moderne. »

Kate Wong, rédactrice a Scienttfic American, dossier PLS n® 94, janvier 2017

3 Plus de 1 500 ossements fossiles d’Homo naledi ont été découverts sur le méme site provenant
d’au moins 15 individus.

Doc 3: Un arbre phylogénétigue en constante évolution

Questions :

1) Donner les critéres d’appartenance a la lignée humaine.

2) Compléter I'arbre phylogénétique ci-dessous de la lignée humaine en y reportant 'age de I'ancétre commun et les
caractéristiques dérivés entre chaque ancétre.

Pour cela, reproduire la matrice du doc 2 dans le logiciel Phylogéne (collection Homininés) et utiliser les fonctionnalités du
logiciel pour construire I'arbre phylogénétique de la lignée humaine.

H. neanderthalensis

H. sapiens
H. habilis

A, afarensis
Chimpanzé

3) Ajouter Australopithecus sediba sur cet arbre.

4) Expliquer la difficulté de classer certains fossiles comme Homo naledi et en quoi leur découverte remet régulierement en
cause I'histoire de 'lHomme.



Correction :

1) Donner les critéres d’appartenance a la lignée humaine.
Les critéeres d’appartenance a la lignée humaine sont :

- Os iliaque courts

- Trou occipital intermédiaire ou avance

2) Représenter I'arbre phylogénétique de la lignée humaine en y reportant 'age de I'ancétre commun et les caractéristiques
dérivés entre chaque ancétre.

Pour cela, reproduire la matrice du doc 2 dans le logiciel Phylogéne (collection Homininés) et utiliser les fonctionnalités du
logiciel pour construire I'arbre phylogénétique de la lignée humaine.
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3) Ajouter Australopithecus sediba sur cet arbre.
Sediba serait entre A ; afarensis et H ; Habilis.

4) Expliquer la difficulté de classer certains fossiles comme Homo naledi et en quoi leur découverte remet régulierement en
cause I'histoire de ’'Homme.
H. naledi présente des caractéristiques tres variées et trés intermédiaire ce qui explique les difficultés a placer cet ancétre.

Conclusion :

Des arguments scientifiques, issus de I'analyse comparée de fossiles d'Hominines datés de 3 a 7 millions d'années,
permettent de reconstituer |'histoire de la lignée humaine.

Ces études montrent des innovations évolutives caractéristiques qui permettent de définir des critéres d'appartenance
alalignée humaine : bipédie exclusive, forme de la mandibule en V et augmentation du volume de la boite crénienne
pour les représentants du genre Homo.

La paléoanthropologie est la science qui, a travers I'étude des fossiles, a permis de reconstruire I'histoire de la lignée
humaine. Cette étude est toutefois régulierement remise en question lorsque de nouveaux fossiles sont découverts.
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